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Résumé

Les k-carraghénases (EC 3.2.1.83) sont des membres de la famille des glycosides hydrolases 16
(GH16), qui peuvent produire des galactanes sulfatés appelées x-carraghénanes par hydrolysivité
sélective du k-carraghénane, une macromolécule largement utilisée dans diverses industries. Ces
enzymes ne sont produites que par des espéces bactériennes marines et sont utilisées dans diverses
applications a savoir les domaines biomédicales et physiologique, l'industrie textile...etc. Dans cette
étude, des analyses physico-chimiques, une analyse de la structure secondaire, des propriétés
structuraless, y compris la modélisation par I'nhomologie, le raffinement et la validation de la qualité du
modele, ainsi que les analyses fonctionnelles de la kappa-carraghénase de Clostridium puniceum ont
été effectuées a l'aide de divers outils de bioinformatique. La «-carraghénase a été trouvée
thermostable et de nature acide. La prédiction des interactions protéine-protéine a identifié deux
partenaires fonctionnels potentiels. Cette analyse in silico fournit pour la premiére fois des
informations sur les propriétés fondamentales de la kappa-carraghénase prédite de C. puniceum, ce qui
pourrait étre utile dans l'explication de ses applications ainsi que dans les études d'expression et de
caractérisation ultérieures.

Mots clés : k-carraghénane, glycosides hydrolases, k-carraghénase, Clostridium puniceum, analyse in
silico.

Abstract

The k-carrageenans (EC 3.2.1.83) are members of the family of glycosides hydrolases 16 (GH16),
which can produce sulphated galactans called k-carrageenans by selective hydrolysis of k-carrageenan,
a macromolecule widely used in various industries. These enzymes are produced only by marine
bacterial species and are used in a variety of applications including biomedical and physiological
fields, the textile industry... etc. In this study, physico-chemical analyses, analysis of secondary
structure, structural properties, including homology modelling, refinement and validation of model
quality, and functional analyses of kappa-carrageenase from Clostridium puniceum were carried out
using various bioinformatic tools. The K-carrageenase was found to be thermostable and acidic in
nature. The prediction of protein-protein interactions identified two potential functional partners.. This
in silico analysis provides for the first time information on the fundamental properties of the predicted
kappa-carrageenase of C. puniceum, what might be useful in explaining its applications as well as in
subsequent expression and characterization studies.

Keywords : k-carrageenans, glycosides hydrolases, k-carrageenanse, Clostridium puniceum, in silico
analysis.
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